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Актуальность изучения глиальных опухолей головного мозга 
обусловлена двумя основными факторами: неуклонным ростом  
удельного веса пациентов в  структуре онкологической заболеваемости  
и отсутствием прорывных достижений в результатах лечения данной 
патологии [1, 2] 
 
В соответствии с классификацией опухолей ЦНС основными 
диагностическими и прогностическими молекулярными маркерами 
глиальных опухолей являются гены IDH1 и IDH2 
 
Наиболее распространенным патогенным вариантом, детектируемым в 
гене IDH1, является R132H (90-95%), на более редкие мутации 
приходится менее 10% генных альтераций  
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Классификация опухолей ЦНС 

Классификация опухолей ЦНС 

ВОЗ 2016 

Классификация опухолей ЦНС 

ВОЗ 2021 

Диффузная астроцитома, IDHmut, 

grade II 
Астроцитома, IDHmut, grade II 

Анапластическая астроцитома, IDHmut, 

grade III 
Астроцитома, IDHmut, grade III 

Глиобластома, IDHmut, grade IV  

(вторичная глиобластома) 
Астроцитома, IDHmut, grade IV 

Диффузная астроцитома, IDHwt, 

grade II 

Анапластическая астроцитома, IDHwt, 

grade III 

Глиобластома, IDHwt, grade IV  

(первичная глиобластома) 

Глиобластома, IDHwt, grade IV  

Олигодендроглиома, IDHmut и codel 

 1p/19q, grade II 

Анапластическая олигодендроглиома, IDHmut и 

codel 1p/19q, grade III  

Олигодендроглиома, IDHmut и codel 

 1p/19q, grade II 

Олигодендроглиома, IDHmut и codel 

 1p/19q, grade III  
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Цель и методы исследования 

  

Наличие мутации Отсутствие мутации 

Аллель-специфическая ПЦР «IDH1 R132H» Секвенограмма фрагмента 4 экзона онкогена IDH2 

Цель исследования – изучить частоту и спектр патогенных вариантов в генах IDH1/IDH2 у 

пациентов с глиальными опухолями головного мозга в Республике Беларусь 



Собственные результаты #1 

 Материалом для исследования послужили образцы  

опухолевой ткани  пациентов с глиальными опухолями  

головного мозга, получивших специальное лечение  

на базе РНПЦ ОМР им. Н.Н. Александрова  

в период с 2017 по 2022 гг.  

 

 

 За указанный период времени выполнено тестирование 

1 506 биологических образцов.  
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Собственные результаты #2 

 Мутации в генах  IDH1 и IDH2 обнаружены у 465 пациентов (31%). 

 

 Спектр патогенных вариантов в гене IDH1: R132H – 433 пациента (93%), R132G – 8 пациентов (2%), 

R132S – 10 пациентов (2%), R132С – 8 пациентов (2%). 

 

 Патогенные варианты R172K, R172M, и R172W в гене IDH2 выявлены у 6 пациентов  

(R172K – 4 пациента, R172M – 1 пациент, R172W – 1 пациент), что составляет 1%.  
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- Отмечено ежегодное увеличение количества тестируемых биологических образцов 
пациентов с глиальными опухолями головного мозга 
 
- Частота встречаемости мутаций в генах IDH1 и IDH2 при глиальных опухолях 
головного мозга соответствует литературным данным 
 
- Изучение популяционного спектра мутаций в генах IDH1 и IDH2 позволяет 
использовать высокочувствительный и рентабельный метод ПЦР для выявления 
частых генных альтераций 
 
- Около 7% генетических нарушений приходится на редкие патогенные варианты,  
что свидетельствует о целесообразности проведения расширенного молекулярно-
генетического тестирования 

 
 
 

Выводы 


